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pETBlue-2 Vectors

5' CATGGCCCATCACTGGGGGTACGGCA ... rest of hca2... CAGGCAAATCAAAGCTTCCTTCAAATAA 3'
HCAII gene sequence

STOPSTART

GCTTGCGAACGGTGGGTGCGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGATTCTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGCGAGAGATCTTGATTGGCTAGCAGAATAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACCATG
CGAACGCTTGCCACCCACGCGACGTTCCGCTAATTCAACCCATTGCGGTCCTAAGAGGGTCAGTGCTGCAACATTTTGCTGCCGGTCGCTCTCTAGAACTAACCGATCGTCTTATTAAAACAAATTGAAATTCTTCCTCTATATGGTAC

Bgl II Nhe IpETBlueUP primer #70604-3 RBS

Dsa I
Nco I

lacZ -peptide ORF

TCATAACGTCCCGCGAAATTAATACGACTCACTATAGGGGAATTGTGAGCGGATAACAATTCCCCTCTAGACTTACAATTTCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTACGGGCCTCTTCGCTATTACGCCA
AGTATTGCAGGGCGCTTTAATTATGCTGAGTGATATCCCCTTAACACTCGCCTATTGTTAAGGGGAGATCTGAATGTTAAAGGTAAGCGGTAAGTCCGACGCGTTGACAACCCTTCCCGCTAGCCATGCCCGGAGAAGCGATAATGCGGT

Xba IT7 promoter lac operator

lacZ -peptide ORF

EcoR V Sma I Ecl136 II BamH I EcoR I BsrG I Hinc II Kpn I Cla I Mlu I Nsp VHind III Bst1107 I HSV•Tag
Asc I

BssH II Pst I
Sse8387 I Sal I Eag I

Not I Pvu II Pml I

GCGATATCCCGGGAGCTCGTGGATCCGAATTCTGTACAGGCGCGCCTGCAGGACGTCGACGGTACCATCGATACGCGTTCGAAGCTTGCGGCCGCACAGCTGTATACACGTGCAAGCCAGCCAGAACTCGCTCCTGAAGACCCAGAGGATC
CGCTATAGGGCCCTCGAGCACCTAGGCTTAAGACATGTCCGCGCGGACGTCCTGCAGCTGCCATGGTAGCTATGCGCAAGCTTCGAACGCCGGCGTGTCGACATATGTGCACGTTCGGTCGGTCTTGAGCGAGGACTTCTGGGTCTCCTAG

lacZ -peptide ORF

3-ORF site 3-ORF siteAat II

AGCTCGTGGTGGTGGTGGTGGTGATTACAATTAATTCAACCCGCAACATTAGTATCAGTATTAGTTATGAGGACTGACGCAATCGTTAAATTGACACTATTTGATGGCGTAATTTCGATAAGCTACTATTCGACAGTTTGTACTATTAAG
TCGAGCACCACCACCACCACCACTAATGTTAATTAAGTTGGGCGTTGTAATCATAGTCATAATCAATACTCCTGACTGCGTTAGCAATTTAACTGTGATAAACTACCGCATTAAAGCTATTCGATGATAAGCTGTCAAACATGATAATTC

Pac I

RBS

His•Tag

pETBlueDOWN primer #70603-3 E. coli promoterlacZ -peptide ORF

Xho I

pETBlueT7UP primer #70725-3

pETBlue-2 cloning/expression region


